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FORMAZIONE TITOLI

Dal 1990 al 1993 Tecnico Laureato (8° Livello) presso I'lstituto di Zootecnica Generale della Facolta di Agraria dell’'Universita
degli Studi di Palermo con la mansione di direttore degli stabulari dell'lstituto;

Dal 1993 al 2002 Ricercatore presso I'lstituto di Zootecnica Generale della Facolta di Agraria dell'Universita degli Studi di
Palermo;

Dal 2002 al 2016 Professore Associato SSD AGR/17 presso [I'lstituto di Zootecnica Generale della Facolta di Agraria
dell’'Universita degli Studi di Palermo;

Dal 2016 al 2021 Comoponente del "Gruppo di lavoro sulla Biodiversita agricola" del Comitato permanente Risorse Genetiche
del Ministero delle Politiche Agricole Alimentari e Forestali;

Dal 2016 a oggi Professore Ordinario SSD AGR/17 presso I'lstituto di Zootecnica Generale della Facolta di Agraria
dell’'Universita degli Studi di Palermo;

Dal 2017 fino a oggi con nota prot. n. 41160/2017 é stato designato per I'Universita degli Studi di Palermo componente del
“Gruppo di Lavoro Tematico permanente della Strategia Regionale dell'lnnovazione per la Specializzazione Intelligente”
ambito “Agroalimentare”. Tale incarico € stato rinnovato con nota prot. N. 62200 del 15/06/2021 a firma del M.co rettore;

Dal 25/01/2024 a oggi € Direttore Vicario del Dipartimento SAAF — D.D- n. 586 del 25/01/2024 comunicazione prot. N.
11567/2024.

Nel dicembre del 2002 é risultato idoneo alla procedura di valutazione comparativa per un posto di Professore di Il fascia SSD
AGR 17 presso I'Universita degli Studi di Perugia ed ha preso servizio presso la Facolta di Agraria dell'Universita di Palermo in
data 30/12/2002;

ATTIVITA' DIDATTICA

Nel 1999 presso la Facolta di Agraria dell'Universita degli Studi di Palermo ha insegnato “Miglioramento Genetico degli Animali
in produzione Zootecnica” nel corso di Laurea quinquennale in Scienze Agrarie Indirizzo “Valorizzazione e Difesa delle risorse
Agrarie e Ambientali”. L'incarico e stato confermato anche per gli accademici 2000-2001 e 2001-2002;

Nell’Accademico 2001, presso la Facolta di Medicina Veterinaria dell’'Universita degli Studi di Messina, & stato docente di
“Miglioramento Genetico degli Animali in Produzione Zootecnica” nel corso di Laurea Specialistica in Medicina Veterinaria,
“Miglioramento Genetico degli Animali in Produzione Zootecnica” nel Corso di Laurea in Medicina Veterinaria (DPR
05/06/1995) Modulo Professionalizzante: Tecnologia e Patologia degli animali da reddito e di “Zootecnica Generale” nel
corso di Laurea Specialistica in Medicina Veterinaria (Classe 47S). lo stesso incarico e stato confermato per gli anni
accademici 2002-2003, 2003-2004 e 2004-2005;



Dall’Anno Accademico 2005-2006 fino al’Anno Accademico 2009-2010 e stato docente di “Principi di Zootecnica” presso la
Facolta di Agraria dell’'Universita degli Studi di Palermo, nel Corso di Laurea Agricoltura Biologica.

Dal 2010 e componente del collegio dei docenti del Dottorato di ricerca in Scienze Agrarie Ambientali e Forestali di cui
attualmente e tutor n. 1 dottoranda del XXX Ciclo: in tale periodo & stato tutor di n. 4 dottorandi di ricerca di cui n. 2 del XXIV
ciclo che hanno conseguito il titolo nel 2014 e n. 2 del XXV ciclo che hanno conseguito il titolo nel 2015;

Dal 2011 al 2012 € stato componente del collegio dei docenti del Dottorato di Ricerca in Scienze e Tecnologie Agrarie,
Alimentari e Ambientali presso I'Universita Mediterranea di Reggio Calabria ed é stato tutor di n. 2 dottorandi di ricerca del
XXVI ciclo che hanno conseguito il titolo nel 2014;

Dal 2017 al 2020 €& stato componente del collegio dei docenti del dottorato di ricerca in “Scienze Agrarie Alimentari e Forestali”;

Dal 2020 e componente del collegio dei docenti del Dottorato di ricerca internazionale in "Biodiversity in Agriculture and
Forestry”;

Nel 2012 ha conseguito I'Abilitazione Scientifica Nazionale alla | fascia nel Settore Concorsuale 07/G1 SSD AGR/17;

Dall’Anno Accademico 2013-2014 ad oggi € docente di “Zootecnica Generale” nel corso di Laurea in Scienze e Tecnologie
Agrarie e di “Miglioramento Genetico degli Animali” nel corso di Laurea in Biotecnologie;

Dall’Anno Accademico 2016-2017 € docente di “Miglioramento Genetico degli Animali” nel Corso di Laurea Specialistica
Imprenditorialita e Qualita per il Sistema Agroalimentare (LM-69);

Dal 1° ottobre 2016 € stato nominato, con D.R. 3046/16, Professore Ordinario per il SSD AGR/17;

Negli ultimi cinque anni & stato relatore di n. 11 tesi di laurea triennali e/o0 magistrali nel settore della genetica, genomica e
miglioramento genetico.

RICERCHE FINANZIATE

Dal 2011 al 2014 é stato coordinatore del progetto finanziato sulla Misura 124, PSR Sicilia 2007-2013 dal titolo
“Riqualificazione delle imprese del settore lattiero-caseario tramite applicazioni biomolecolari e bioinformatiche di
tracciabilita e rintracciabilita dei prodotti per la sicurezza alimentare e la creazione di una filiera tipica della razza caprina
Girgentana”;

Dal 2012 al 2015 é stato coordinatore del progetto finanziato dal Programma Operativo Nazionale R&C 2007-2013,
PONO0102249 dal titolo “Applicazioni di biotecnologie molecolari e microrganismi protecnologici per la caratterizzazione e
la valorizzazione delle filiere lattiero-casearia e prodotti da forno di produzioni tipiche”;

Dal 2012 al 2015 ha partecipato al progetto finanziato dal Programma Operativo Nazionale R&C 2007-2013,
PONa300053 PI.A.S.S. “Platform for Agrofood Science and Safety” in collaborazione con I'Universita degli Studi di Foggia
e il Centro Ricerche in Agricoltura;

Dal 2012 al 2015 & stato coordinatore del progetto finanziato dal Programma Operativo Nazionale R&C 2007-2013,
PON02004513133441 dal titolo “Valorizzazione delle produzioni lattiero-casearie siciliane, mediante applicazioni
biomolecolari, chimiche e nutrigenomiche”;

Dal 2013 al 2015 ¢ stato coordinatore del progetto finanziato sul PO-FESR 2007-2013 Regione Sicilia Misura 4.1.1.2 dal
titolo “Applicazioni biotecnologiche e bioinformatiche per la tracciabilita delle produzioni carnee siciliane” in collaborazione
con l'azienda — Compunet srl CT;
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dell’Assessorato Regionale delle Attivita Produttive dal titolo “Centro per I'innovazione dei sistemi di qualita, tracciabilita e
certificazione dell'’Agroalimentare”.

Dal novembre 2017 & Responsabile Scientifico di U.O. del progetto finanziato dal Programma Operativo Nazionale 1&C
2014-2020 - Bando "HORIZONZ2020" D.M. 1° giugno 2016 e D.D. 4 Agosto 2016 — Ministero per lo Sviluppo Economico
dal titolo “Approccio integrato per lo sviluppo di prodotti innovativi nei settori trainanti del comparto agroalimentare
siciliano”;

Da maggio 2019 & Responsabile scientifico di U.O. del progetto Finanziato dal MiPAAFT PSRN Sotto Misura 16.2 dal
titolo” Livestock Environment OpenData — Piattaforma openData per la Zootecnia”;

Dal luglio 2021 e Responsabile Unico del Procedimento — verbale n. 10 del CdD del 23/07/2020, del progetto di ricerca
dal titolo: “Conservazione delle risorse animali locali” a valere sul Programma di Sviluppo Rurale Sicilia 2014-2020, Misura
10 - Pagamenti agro-climatico-ambientali, Sottomisura 10.2 - sostegno per la conservazione, I'uso e lo sviluppo sostenibili
delle risorse genetiche in agricoltura, Operazione 10.2.b - Conservazione delle risorse genetiche animali in agricoltura,
approvato e finanziato con D.D.S. n. 2813 del 26/07/2021,;

INCARICHI /| CONSULENZE

Da Gennaio a Dicembre del 2010 e stato componente del “Gruppo di lavoro sulla Biodiversita Agricola” del “ Comitato Permanente
Risorse Genetiche” del Ministero delle Politiche Agricole, Alimentari e Forestali;

Dal 01/06/2017 con nota prot. n. 41160/2017 é stato designato per I’ Universita degli Studi di Palermo componente del “ Gruppo di Lavoro
Tematico permanente della Srategia Regionale dell’ Innovazione per la Specializzazione Intelligente” ambito “ Agroalimentare”. Tale
incarico e stato rinnovato con nota prot. N. 62200 del 15/06/2021 afirmadel M.co rettore;

Dal 17 febbraio 2021 al 15 febbraio 2022 & stato consulente atitolo gratuito dell’ Istituto Sperimentale Zootecnico per la Sicilia per I attivita
di consulenza e supporto tecnico-scientifico per le attivita di ricercaindustriale, sviluppo sperimentale e ala gestione del programma
ministeriale dei controlli dell’ attitudine produttiva e la gestione dei Libri Genealogici nazionali.

ASSOCIAZIONI SCIENTIFICHE

E' socio dell'Associazione Scientificadi Produzioni Animali e della Societa Italiana di Patologie di Ovini e Caprini.

PUBBLICAZIONE

L’attivita scientifica svolta, alla data del 14/08/2021, e documentata da 264 lavori a stampa di cui 133 articoli su rivista, 1
Contributo in volumi, 68 contributi in atti di convegni, 56 Abstract in atti di convegni, 3 poster, 1 Monografia, 1 Curatela e 1
brevetto.

Parametri di valutazione Scopus e WEB of science alla data 08/04/2024:

Parametro Scopus WEB of Science

N. Dopcumenti 144 122

H-Index 28 27



Totali citazioni ultimi 15 anni 2146 2243

Citing Article 1663 1534
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